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Vers une compréhension systémique des interactions microbiennes et des fermentations 
ruminales : approche intégrative des méta-omiques et de la modélisation à l’échelle génomique  
 
Le microbiote ruminal joue un rôle essentiel dans la nutrition du ruminant en dégradant et transformant 
les polyosides pariétaux des plantes en acides gras à chaine courte, permettant ainsi à l’animal 
d’utiliser des composés qui lui sont autrement inaccessibles. Les progrès des technologies omiques 
ont permis une description de la composition du microbiote ruminal (et de son potentiel génomique) et 
sa corrélation à l’efficacité alimentaire. Le projet de thèse vise à améliorer notre compréhension du 
fonctionnement du rumen à l’échelle systémique, en développant une approche multidisciplinaire 
intégrant une caractérisation du métabolisme microbien à l’aide d’approches omiques, et le 
développement de modèles à l’échelle génomique de microbes du rumen. Les interactions 
microbiennes seront étudiées in vitro à l’aide de mini consortia composés de microorganismes clés du 
rumen. Ce projet constitue une première étape d’un projet futur de développement d’un modèle plus 
complexe intégrant les interactions au sein du microbiote ruminal, l’animal, et la ration alimentaire. Un 
tel modèle permettrait à l’avenir de réduire les expérimentations animales en vue de prévoir les 
réponses de l’animal au changement de régime alimentaire et de tester des stratégies nutritionnelles 
avec une faible empreinte environnementale.  
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